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Idioma Indefinido
Objectives:

¢ Deteccién computacional de regiones gendmicas con patrones complejos en su cromatina asociada.
¢ Anélisis de su conservacién (secuencia y vecindad) intra- e inter-especies.
¢ Anadlisis bioldgico de su funcién usando modelos transgénicos in vivo.

Methodology:
Los datos gendmicos se descargaran de navegadores genédmicos de uso libre como UCSC Genome Browser y Ensembl, en
texto plano.

Estos datos se parsearan usando un lenguaje de scripts como Perl, y se analizardn globalmente usando un programa
estadistico como R o MatLab. Se ejecutaran diversos algoritmos de tipo clustering, PCA, k-fold, bootstrapping, fuzzy logic.

La conservacién de las secuencias candidatas serd analizada usando algoritmos de uso libre como Blast o MEME.
Al final, tendremos unos candidatos fiables de regiones genémicas nuevas que serdn testeadas experimentalmente.
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